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1. INTRODUCAO

O melhoramento genético é um processo de selegiio que visa modificar
geneticamente uma populagdo para aumentar o rendimento € a qualidade de
seus produtos. A variabilidade genética presente na populagdo € essencial
para o desenvolvimento desse processo. Assim, a estimativa de parametros
genéticos tem sido usada por melhoristas para determinar 0s componentes
de variacio genética e os métodos de melhoramento mais apropnados

Estimativas de pardmetros genéticos tém sido freqiientemente obtidas
em milho; RAMALHO (/1), por exemplo, relata resultados da variancia
genética aditiva para vdrias populagdes de milho. A obtengdo e o uso dos
parimetros genéticos aumentam a eficiéncia na execugdo dos programas de
melhoramento. Esses pardmetros s3o caracteristicos de cada populagao

sendo alterados pela selegao. |
' Durante os quatro ciclos de selegao de familias de melos-irmaos nas
populacdes Dentado Compos NE, foi ~observado por SANTOS e
NASPOLINI FILHO (13) que a varidincia genética aditiva e o coeficiente de
variagio genética apresentaram um decréscimo do ciclo original para o
primeiro ciclo. O progresso genético médio esperado foi de 10,34%.

! Parte da tese apresentada a Universidéde Estadual Paulista, pelo primeiro autor, para a
obtengdo do titulo de “Magister Scientiac”’em Genética e Melhoramento de Plantas. -
Aceito para publicacao em 12.02.1996.
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PACKER (8) obteve ganho total de 12,04%, 20,24% e 8,92% para trés
ciclos de selegio entre e dentro de progénies de meios-irmios. E
interessante, além da variabilidade genética presente na populagdo, se ter
uma boa média de producdo de graos.

Por meio da condugao de um ciclo de sele¢ido entre e dentro de familias
de meios-rmaos do Composto Arquitetura objetiva-se, neste trabalho,
estimar componentes da varidncia e outros pardmetros genéticos para
producao de espiga, altura de planta e altura de espiga.

2. MATERIAL E METODOS

Utilizaram-se neste trabalho 100 progénies de meios-irmdos da
populagdo de milho Arquitetura. Esse composto foi formado a partir de
linhagens braquiticas e “liguleless”, conforme relatam ZINSLY e
VENCOVSKY (18).

As progénies de meios-irmaos foram avaliadas em latice triplo 10 x 10.
As trés repeticOes foram instaladas em campo experimental da Faculdade de
Cié€ncias Agréarias e Veterinarias de Jaboticabal, UNESP, no ano agricola
1992/93. Cada parcela foi constituida por uma fileira de 5 m com 25 plantas.
O espacamento utilizado no ensaio foi de 90 cm entre linhas € 20 cm entre
plantas dentro da linha.

Foram anotados os seguintes dados: produgcdo de espigas na parcela,
altura média de planta e de espigas. A anilise de variancia e a esperanca dos
quadrados médios para producao de espigas sdao apresentadas no Quadro 1.

Sabe-se que

n,r = namero de planta na parcela e niimero de repeticdes;
Ql e Q2 = quadrado médio de erro intrabloco e de progénie ajus-
tada;

QUADRO 1 - Esperanga matemitica dos quadrados médios da
andlise da variincia para se estimarem pardmetros
genéticos para produciio de espiga

QM. Esperanga dos quadrados médios
Em nivel de totais de parcela

- 22 __ 22 2 a2 y R
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6‘% : 6'%mi = varidncia do erro entre parcela e varidncia genética
entre progénies de meios-irmaos, no nivel de totais; e
22 a2 22

04:0e,0p = variancia fenotipica dentro de progénies, variincia de

erro entre  parcelas e vanincia genética entre
progénies de meios-irmaos, respectivamente, no nivel
de plantas.

Foram estimados os seguintes parimetros genéticos:

1. Variancia genética entre progénies:
62 . =(Q2-Ql)/r e 63=(Q2-Ql)/n’r

2. Coeficiente de variagdo genético:

CV, % =

em que
m = média do ensaio (kg/parcela).

3. Variancia fenotipica dentro de progénies (0%) e varidncia do erro

entre parcela (0%,), no nivel de plantas, para producdo, foram obtidas
indiretamente, utilizando-se a relagdo dada por GARDNER 4):

63 =1063
4. Vanancia fenotipica no nivel de plantas (5',_2.) e variancia fenotipica
no nivel de média de progénies(G2):

ﬁ2 — F Y M
Of =0 +0%+072
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3. Varidncia genética aditiva:

~ 2 ~ 2
O A = 4.0 D
6. Herdabilidade no sentido restrito:

~ 2
O A

P2
o 2
F

7. Progresso genético esperado (A ) na selegio entre e dentro de

famflias de melos-irmios, com sementes remanescentes
(VENCOVSKY (i6). Foi considerada uma intensidade de selecdo de
25% entre progénies ¢ de 10% entre plantas dentro de progénies. Para

o calculo do ganho de selecdo foi utilizado diferencial de selecdo
entre progénies € intensidade de selecao dentro de progénies:

ds.-!-w&zA kg—éi
A = +
& x 2 5 2 ?-.2
o
&%+ﬁe+-m—d O d
r nr

3. RESULTADOS E DISCUSSAO

Os resultados da andlise da varidncia para producdo de espiga,
commigidos para 15,5% de umidade, e para altura de planta e de espiga
mostram diferengas significativas para tratamentos ajustados e ndo-ajustados
no Composto Arquitetura (Quadro 2). A precisdo do experimento foi boa,
apresentando o maior coeficiente de variagio, na ordem de 16,4%, para
produgdo de espiga. A média de produgido de espiga foi de aproximadamente
4.900 kg/ha, valor considerado razodvel para populacio de porte baixo. A
selecdo deve levar em conta altura de planta e de espiga, visando manter as
caracteristicas da populagdo ¢ aumentar os valores na produgao de graos.

No Quadro 3 sdo dadas as estimativas da varidncia genética aditiva para
produgio em (kg/planta)’. O valor obtido foi de 6,0 x 10 superior aos
valores encontrados por CUNHA (3), que obteve estimativas de 6,1 x 10™* e

33 x 10* (kg/planta)?, ¢ PACKER (8), que encontrou 4,48 x 10
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QUADRO 2 - Anilise da variancia para produgao de espiga, altura de
planta e altura de espiga, em kg/4,5m? e m/planta, de
um experimento em latice triplo, eficiéncia do léatice,
coeficiente de variacdo e média geral, referentes a 100
progénies do Composto Arquitetura

- Quadrado Médio
F. Variacdo GL Producdo A. Planta A. Espiga
Repeticdes 2 0,3964 0,7591 0,0069
Trat. n. aj. 99 0,4134** 0,02]18**  0,0183%*
Bl. d. rep. (aj) 27 0,1391 0,343 0,0109
Erro intrabloco 171 0,1297 0,0093 0,0060
Total 299 e cmmeeeee
Trat. aj. 99 0,41]13*%* 0,0173** 0,0166**
Ef. latice - 100,07 124,43 104,69
C.V.% - 16,37 6,34 8,93
Média (Kg/4,5° - 2,2114 1,78 0,91

m/pl.)
** Significativo a 1% de probabilidade pelo teste F.

(kg/planta)’ em diferentes populagdes de milho. Esse fato ressalta a
importincia desse composto, j4 que, aliado ao razodvel potencial de
produtividade (4,9 t/ha), o Arquitetura tem ampla variabilidade.

A estimativa da herdabilidade no sentido restrito, para produgao, f01 de
33,74%. As estimativas de herdabilidade encontradas na literatura
apresentam, para o cardter producdao de grdos, valores de 35,6% para a
populacao original Piramex (10); 29,1% no ciclo I do Composto Colémbia
(15); e 11,75% e 13,32% para CMS-39 (7). O coeficiente de herdabilidade
entre médias de familias de meios-irmados foi alto, com magnitude de
68,50%. SAWAZAKI (/4) encontrou valores altos para herdabilidade, no
nivel de média, de 51,45% e 67,30%, para diferentes ciclos de selecao,
enquanto PACKER (8) obteve 10, 09% para o ciclo II de selecdo de meios-

irmaos.
O valor do coeficiente de variagdo genético para produgao foi de

13,85% (Quadro 3), podendo ser considerado satisfatério para a utilizagao
de progénies de meios-irmaos quando comparado com 15,3% encontrado
por PATERNIANI (9); 11,3% por WEBEL e LONNQUIST (17); e 11,9%,
por PACKER (8). Para altura de planta e espiga, os coeficientes de variagﬁo
genetlcos foram mais baixos, indicando que o progresso por selegao sera

mais lento. |
O Composto Arqultetura possm 0 gene braqumco em homozigose, que
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pode diminuir a variabilidade para o porte da planta. Assim, em relagdo a
altura de planta e espiga, pode-se observar, no Quadro 3, que as estimativas
da variincia genética aditiva para esses caracteres foram da ordem de 121,86
x 10* e 154,64 x 10* (m/planta)’. Esses valores da varidncia genética
aditiva indicam baixa variabilidade genética para porte da planta, quando
comparados com os valores encontrados por CRISOSTOMO e ZINSLY (2),
que verificaram 300 x 10 e 350 x 10" para 0 Composto A e 440 x 10* ¢
310 x 10* para o Composto B. LIMA e PATERNIANI (6), com ESALQ-
VD-2, obtiveram 327 x 10*e 215 x 10 ; RISSI e PATERNIANI (/2) 302 x
10* €204 x 10 para o Pirando-A e 470 x 10* e 258 x 10™ para o Piranio-
B; e LEMOS et alii (5), 187 x 10? e 204 x 10 para o Composto Dentado.

Os coeficientes de variagOes genéticos foram de baixa magnitude para
os dois caracteres (3,10 e 6,80%). Resultados semelhantes foram obtidos por
BASSOI (1) e LEMOS et alii (5). LIMA e PATERNIANI (6), trabalhando
com a variedade ESALQ-VD-2, obtiveram coeficiente de variacao de 32,2 e
42,2% para altura de planta e de espiga, respectivamente.

No Quadro 4 € apresentada a estimativa do progresso genético esperado
com a selecdo entre e dentro de familias de meios-irmdos para produgao de
graos, no Composto Arquitetura. A estimativa do ganho total esperado para
esta populacgdo foi de 18,83 g/planta. Desse ganho total, 55,6% € devido a
selecdo entre progénies e o restante, a selecao dentro de progénies.

Os resultados obtidos permitem concluir que 0 Composto Arquitetura é
uma boa populagdo para ser utilizada em programas de melhoramento
genético do milho. Isso porque hé suficiente variabilidade genética para se
selecionar em dire¢do a maior produtividade e para manter o porte da planta
usando-se esquemas relativamente simples de melhoramento, como a
selecao entre e dentro de familias de meios-irmaos. Além disso, 0 Composto
Arquitetura apresenta razodvel nivel de produtividade para se obter, no
futuro, uma variedade que possa ser utilizada pelos agricultores.

4. RESUMO

Foram obtidas estimativas da varidncia genética aditiva e da
herdabilidade para producio e altura da planta e da espiga na populagido de
milho Arquitetura. A variincia genética aditiva foi estimada em 6,0 x 10™
(kg/planta)® para producao de espigas, enquanto a herdabilidade no sentido
restrito foi de 33,74%. Para altura da planta e da espiga, as estimativas do
coeficiente de herdabilidade no sentido restrito foram de 45,64 ¢ 63,42%
para altura da planta ¢ da espiga, respectivamente. Essas estimativas de
parametros indicam que a populagdo apresenta alto potencial para aumento
da produgdo, assim como para manter a altura da planta e da espiga por meio
de sele¢@o recorrente.
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QUADRO 4 - Progresso genético esperado, em g/pl. e em
porcentagem, devido a selecdo entre e dentro de

familias de meios-irmiaos no Composto Arquitetura

Progresso Esperado

g/Planta %
Entre progénies 10,46 35,70
Dentro de progénies 8,32 44,30
Total 18,78 100,00
5. SUMMARY

- (ESTIMATES OF GENETIC PARAMETERS
FOR ARQUITETURA COMPOSITE (Zea mays L.))

Estimates of additive genetic variance and coefficient of heritability
were obtained for yield, plant height and ear height for the population
Arquitetura. Estimate of additive genetic variance for yield was 6.0 x 10™
and the coefficient of restrict heritability 33.74%. For plant and ear height,
coefficient estimates were 54.64% and 63.42%, respectively. Such
parameter estimates indicate a good potential for yield improvement as well
as for maintenance of plant and ear height through recurrent selection.
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